
 

PANEL ONCOHAEM PLUS 
SNVs / Small Indels / Driver Mutations / Fusion Genes 

●​ Código: MH018  
●​ Metodología: Next Generation Sequencing (NGS)  
●​ Tipo de muestra: Sangre periférica en tubo con EDTA o Médula ósea  
●​ Tiempo de resultados (TAT): 15–18 días hábiles  
●​ Cobertura molecular:  

o​ 40 genes diana clave de ADN (DNA Target Genes)  
o​ 29 genes driver de ARN (RNA Fusion Driver Genes)  
o​ Panel amplio de fusiones génicas (Broad Fusion Panel)  

 

Descripción 

El panel OncoHaem PLUS es un estudio molecular de Secuenciación de Nueva 
Generación (NGS) diseñado para la detección de: 

●​ SNVs (Single Nucleotide Variants)  
●​ Small Indels (pequeñas inserciones/deleciones)  
●​ Mutaciones driver hematológicas  
●​ Fusiones génicas relevantes  
●​ Alteraciones moleculares asociadas a neoplasias hematológicas  

Permite una evaluación integral de alteraciones tanto a nivel de ADN (DNA) como de ARN 
(RNA). 

 
Importancia Clínica 

El panel OncoHaem PLUS se utiliza para: 

●​ Diagnóstico molecular de neoplasias hematológicas  
●​ Clasificación y subclasificación de enfermedades mieloides y linfoides  
●​ Identificación de mutaciones accionables para terapias dirigidas  
●​ Evaluación pronóstica y estratificación de riesgo  
●​ Monitoreo de enfermedad residual mínima  
●​ Detección de resistencia a tratamientos dirigidos  



●​ Seguimiento molecular de evolución clonal  

 

Enfermedades Cubiertas 

1. Neoplasias mieloproliferativas (MPNs) 

●​ Policitemia vera (PV)  
●​ Mielofibrosis primaria (PMF)  
●​ Trombocitemia esencial (TE)  
●​ Leucemia mieloide crónica BCR-ABL1 positiva  
●​ Leucemia neutrofílica crónica  
●​ Leucemia eosinofílica crónica, NOS  
●​ Neoplasia mieloproliferativa inclasificable  

 

2. Síndromes mielodisplásicos (MDS) 

●​ SMD con displasia de linaje único  
●​ SMD con sideroblastos en anillo  
●​ SMD con displasia multilinaje  
●​ SMD con exceso de blastos  
●​ SMD con del(5q) aislada  
●​ SMD inclasificable  
●​ Síndrome mielodisplásico infantil  

 

3. Neoplasias mielodisplásicas / mieloproliferativas (MDS/MPNs) 

●​ Leucemia mielomonocítica crónica (CMML/LMMC)  
●​ Leucemia mieloide crónica atípica (aCML)  
●​ Leucemia mielomonocítica juvenil (JMML/LMMJ)  
●​ MDS/MPN con sideroblastos en anillo y trombocitosis  
●​ MDS/MPN inclasificable  

 

4. Leucemia mieloide aguda (AML/LMA) 

Incluye alteraciones asociadas a: 

●​ RUNX1-RUNX1T1  
●​ CBFB-MYH11  
●​ PML-RARA  
●​ KMT2A  
●​ DEK-NUP214  
●​ RBM15-MKL1  



●​ BCR-ABL1  
●​ NPM1  
●​ CEBPA  
●​ RUNX1  
●​ Sarcoma mieloide  
●​ AML relacionada a tratamiento  

 

5. Neoplasias mieloides / linfoides con eosinofilia y reordenamientos génicos 

●​ PDGFRA  
●​ PDGFRB  
●​ FGFR1  
●​ PCM1-JAK2  

 

6. Mastocitosis 

●​ Mastocitosis sistémica y variantes relacionadas  

 

7. Neoplasias precursoras y linfoides 

●​ Leucemias agudas de fenotipo ambiguo  
●​ LLA-B / Linfoma linfoblástico B  
●​ Leucemia linfocítica crónica (CLL/LLC)  
●​ Leucemia de células pilosas  
●​ Linfoma linfoplasmocítico / Macroglobulinemia de Waldenström  

 

Cobertura Molecular del Panel 

A. DNA Analysis (ADN) 

Evalúa mutaciones en genes hotspot y genes completos. 

Hotspot Genes 

ABL1, BRAF, CBL, CEBPA, CSF3R, DNMT3A, FLT3, GATA2, HRAS, IDH1, IDH2, 
JAK2, KIT, KRAS, MPL, MYD88, NPM1, PTPN11, SETBP1, SF3B1, SRSF2, U2AF1, 
WT1, NRAS. 

Full Genes 

ASXL1, BCOR, CALR, ETV6, EZH2, IKZF1, NF1, PHF6, PRPF8, RB1, RUNX1, SH2B3 
(LNK), STAG2, TET2, TP53, ZRSR2. 



 

B. RNA Analysis (ARN) 

Evaluación de genes driver de fusiones. 

Fusion Driver Genes 

ABL1, ALK, BCL2, BRAF, CCND1, CREBBP, EGFR, ETV6 (TEL), FGFR1, FGFR2, FUS, 
HMGA2, JAK2, KMT2A (MLL), MECOM, MET, MLLT10, MLLT3, MYBL1, MYH11, 
NTRK3, NUP214, PDGFRA, PDGFRB, RARA, RBM15, RUNX1 (AML1), TCF3 (E2A), 
TFE3. 

 

Aplicaciones Adicionales 

●​ Análisis de mutación IgVH para CLL (Leucemia Linfocítica Crónica)  
●​ Kinase Domain Mutation Analysis (IRMA/KDM) por NGS  

 

Ventajas del estudio 

●​ Evaluación simultánea de ADN y ARN  
●​ Amplia cobertura de genes hematológicos relevantes  
●​ Detección de mutaciones driver y fusiones génicas  
●​ Apoyo en medicina de precisión  
●​ Alta sensibilidad para alteraciones moleculares relevantes  
●​ Mejor orientación terapéutica y pronóstica  
●​ Utilidad en seguimiento clonal y recaída  

 

Nota técnica 

El panel OncoHaem PLUS está diseñado para una evaluación molecular integral de 
neoplasias hematológicas mediante NGS, permitiendo identificar alteraciones relevantes para 
diagnóstico, clasificación, pronóstico, estratificación de riesgo y toma de decisiones 
terapéuticas dirigidas 

 
 


